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Wstep

Klebsiella (K.) pneumoniae jest jedna z najczgstszych przyczyn zakazen
szpitalnych ludzi. Swiatowa Organizacja Zdrowia zalicza ja do
najniebezpieczniejszych patogenéw opornych na substancje
przeciwdrobnoustrojowe. Celem prowadzonych badan byta ocena czgstosci
wystgpowania K. pneumoniae u dzikich ptakéw oraz charakterystyka
genotypowa uzyskanych izolatow.

Rycina 1. Liczba i gatunki ptakéw, od ktérych pobrano prébki do badan w kierunku wykrywania Klebsiella
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Material i metody

Badania przeprowadzono na 342 prébkach katu, wymazéw z wola i wypluwek
pochodzacych od 41 gatunkéw ptakéw (Rycina 1). Klebsiella izolowano
z wykorzystaniem podloza MacConkey’a oraz Klebsiella Chromagar. Do
identyfikacji zastosowano technik¢ MALDI-TOF MS. Izolacj¢ DNA wykonano
z uzyciem Maxwell RSC Cultured Cells DNA Kit (Promega), a jego jakos¢
oceniono przy uzyciu Qubit 3.0. Biblioteki przygotowano przy uzyciu zestawu
KAPA HyperPlus Kit (Roche). Sekwencjonowanie genomowe SzczepOw
wykonano z wykorzystaniem platformy Illumina. Analiz¢ genoméw wykonano
przy uzyciu narzedzi: Kleborate, CSIPhylogeny oraz CARD.
Wyniki

W  toku prowadzonych badan uzyskano 41 izolatow
K. pneumoniae wykrytych 40 prébkach (11,7%) pochodzacych od
bocianéw biatych (n=32), zurawi (n=7) oraz wrébla. Analizowane
sekwencje charakteryzowaly si¢ duza réznorodnoscia i nalezaty do
32 typéw sekwencyjnych. W trzech izolatach zidentyfikowano
geny kodujace oporno$¢ m.in. na tetracykliny, sulfonamidy,
chinolony, a w jednym dodatkowo na cefalosporyny.
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Rycina 2. Pokrewienstwo filogenetyczne izolatéw Klebsiella pneumoniae uzyskanych od zurawi i bocianéw biatych
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Rycina 3. Lokalizacja genéw opornosci na plazmidach izolatu 685B-X K. pneumoniae

Whioski

Uzyskane wyniki dostarczajg cennych informacji na temat wystgpowania,
réznorodnosci genetycznej i opornosci wsréd Klebsiella pneumoniae u ptakéw
wolno zyjacych, podkreslajac potrzebe cigglego monitorowania i badania
sytuacji epidemicznej w kontekscie ,,Jedno Zdrowie”.

Finansowanie

Badanie zostato sfinansowane z dotacji Ministra Nauki i Szkolnictwa Wyzszego
w ramach grantu nr S/556 przyznanego na lata 2023-2025 i realizowanego
w Panstwowym Instytucie Weterynaryjnym - Panstwowym Instytucie
Badawczym w Putawach.
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