+ Badanie wptywu wybranych szczepéw bakterii promujacych wzrost roslin na

ekspresje gendw markerowych szlaku kwasu salicylowego i jasmonowego w
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trakcie infekcji roslin pomidora wirusem mozaiki pomidora (ToMV)
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W zwigzku z brakiem mozliwosci bezposredniego ograniczania infekcji wirusowych oraz z promowaniem
ekologicznego podejscia do ochrony roslin, konieczne jest poszukiwanie alternatywnych metod, umozliwiajgcych
zarowno zwalczanie czynnikéw wywotujgcych choroby, jak i wspieranie mechanizméw obronnych roslin. Jedng z
alternatyw dla metod chemicznych mogg by¢ bakterie promujgce wzrost roslin (PGPB, ang. plant growth-promoting
bacteria). Pozytywny wptyw PGPB, nalezgcych do wielu gatunkéw, w tym m.in. do Bacillus velezensis oraz

Lactobacillus plantarum, zostat do tej pory opisany nie tylko w odniesieniu do wysokosci plonu, ale takze w
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Rys. 1 Owoce pomidoréw odmiany: A. Maliniak; B. San Marzano.
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Celem badan byta ocena wptywu wybranych szczepéw PGPB: Bacillus velezensis oraz Lactobacillus plantarum na ekspresje genéw markerowych szlaku kwasu salicylowego (SA)

odniesieniu do indukowania mechanizméw obronnych roslin (Beris i wsp. 2018).

i jasmonowego (JA) w wybranych odmianach pomidora (Solanum lycopersicum), w trakcie infekcji wirusem mozaiki pomidora (tomato mosaic virus, ToMV).

Materialy i metody

Ekspresja gendéw, kodujacych biatka markerowe szlaku

+ Dos$wiadczenia byly prowadzone na roslinach pomidora odmian Maliniak sygnatowego kwasu jasmonowego.
(Rys. 1A) i San Marzano (Rys. 1B) w czterech powtorzeniach biologicznych. Maliniak e San Marzano s
+ Siewki po ok. 3 tygodniach traktowane byty bakteriami B. velezensis, - 2 ¢
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kodujgcych aktyne i czynnik elongac;ji translacji EF1a.

+ Istotnos¢ statystyczna uzyskanych wynikow obliczana byla z u5dpi m11dpi ©15dpi

wykorzystaniem testu t-studenta (p<0,05) oraz Manna-Whitney'a. Rys. 2 Ekspresja wzgledna genéw, kodujacych biatka markerowe szlaku sygnatowego kwasu jasmonowego.
Gwiazdkg zaznaczono wyniki istotne statystycznie (p-value < 0,05).
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przypadku zdrowych roslin, jak i w obecnosci ToMV.
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Rys. 3 Ekspresja wzgledna genéw, kodujgcych biatka markerowe szlaku sygnatowego kwasu salicylowego. Gwiazdka
zaznaczono wyniki istotne statystycznie (p-value < 0,05).




