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W projekcie Mobiles zostang opracowane zaawansowane biosensory
do monitorowania zanieczyszczen organicznych, takich jak pestycydy

i hormony, oraz mikroorganizméw opornych na antybiotyki w wodzie,

glebie i powietrzu. Dodatkowo zostang rozwiniete biosensory oparte

na organizmach, takich jak genetycznie modyfikowane bakterie

chemiluminescencyjne, zdolne do detekcji antybiotykow, metali ciezkich
i pestycydow w wodzie, oraz roéliny zmieniajgce barwe W obecnosci arsenu
w glebie. Zaklad Mikrobiologii IUNG - PIB bierze udziat w ocenie

skazonych réznymi  zanieczyszczeniami.  Uczestniczy w  analizie

réznorodnosci genetycznej oraz identyfikacji mikroorganizméw w glebach

metagenomicznej oraz  metatranskryptomicznej  mikroorganizmow i ' Sequencing
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zanieczyszczonych obszarow, wspierajagc  sekwencjonowanie i analize

bioinformatyczna danych genetycznych. Zaktad Mikrobiologii IUNG — PIB

bedzie odpowiedzialny za przygotowanie protokotu poboru probek gleby,

ich przygotowanie (przesianie), ekstrakcje DNA/RNA i wspotprace

przy sekwencjonowaniu materiatu genetycznego i analizie bioinformatycznej. | Trimmomatic | P

| Trim galore | Genes prediction —

Ekstrakcja DNA zostanie przeprowadzona z wykorzystaniem zestawu
FastDNA™ Spin Kit for Soil DNA Extraction. RNA zostanie wyizolowane

| Metataxonomics

przy uzyciu zestawu RNeasy PowerSoil Total RNA Kit. Stezenie DNA i RNA | Bieinformatics || & - C .. Bioinformatics
zostanie sprawdzone metodg fluorometryczng. Jako$¢ RNA  zostanie L%&,’Eﬁ“,ﬁ”f‘_‘“”—

sprawdzona  z  wykorzystaniem  TapeStation  System.  Analiza i:‘;ﬁ;‘;ﬁ%eq i ﬁ:ﬁ‘éjﬁfg&g—;:’;“!
metataksonomiczna wykonana zostanie wykorzystujagc sekwencjonowanie :L;_ré?éﬂeﬂf___l EEEEEE%N i
lllumina 2x250nt, sekwencjonowanie RNA  zostanie przeprowadzone [_. ._;D"’ewfrsui:dmﬁ'm »Lgﬁﬁ;ﬁuﬁ,m R !

w technologii Illumina 2x150nt. W analizie bioinformatycznej wykorzystany

zostanie pipline (Ryc.1).

Ryc 1 Pipline do analizy bioinformatycznej w projekcie Mobiles
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www.mobhiles-project.eu
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