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Rhizobium leguminosarum sv. trifolii (RIf) to glebowa bakteria zdolna do nawigzywania P
symbiotycznych interakcji z réznymi gatunkami koniczyn (Trifolium spp.). Niska temperatura jest a M16 adapt.
jednym z istotnych czynnikéw abiotycznych wplywajacych na przezycie tej bakterii w Srodowisku -1 . M16 control
glebowym oraz efektywno$¢ symbiozy z gospodarzem roslinnym. M16 shock
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METODYKA
W badaniach wykorzystano szczep M16 pochodzacy z regionu klimatu umiarkowanego.
W celu okreslenia wplywu niskiej temperatury na ekspresje gendw RIt, bakterie inkubowano w
10°C przez 3 godz. (stres niskiej temperatury) i 24 godz. (aklimatyzacja do niskiej temperatury).
Bakterie inkubowane w 25°C stanowily kontrole. Nastepnie przeprowadzono izolacje
catkowitego mRNA i analize transkryptomow bakterii RIt M16 inkubowanych w réznych
warunkach temperaturowych.
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GeneRatio zapewniajace szybka i efektywna odpowiedz na stres niskiej temperatury.

Fig. 3. Zmiana poziomu ekspresji genéw szczepu M16 w warunkach stresu zimna
w poréwnaniu do warunkéw kontrolnych. Badania zostaly sfinansowane z grantu NCN nr 2018/31/B/NZ9/00663



	Slajd 1: Odpowiedź transkrypcyjna Rhizobium leguminosarum sv. trifolii na stres niskiej temperatury 

