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Wprowadzenie

Jednym z istotnych wyzwan stojacych przed wspotczesng nauka, a zarazem szansg na poprawe efektywnosci produkcji roslinnej jest opracowanie
bionawozoéw nowej generacji, ktore usprawniaja procesy fizjologiczne roslin poprzez stymulacje ich potencjatu biologicznego, jednoczesnie
przyczyniajac si¢ do zachowania i wspierania bior6znorodno$ci srodowiska glebowego. W kontekscie aktualnych zatozen polityki Unii Europejskiej,
ukierunkowanej na realizacje celéw rolnictwa zrownowazonego, konieczne jest poszukiwanie alternatywnych, srodowiskowo bezpiecznych rozwigzan

w zakresie gospodarki nawozowej.

Bionawozy bedace kompilacjg materii organicznej oraz mikroorganizméw promujacych wzrost roslin (PGPF), stanowig obiecujaca grupe produktow,
ktore oprocz wartosci nawozowych wykazuja takze wiasciwosci bioprotekcyjne. Ich zastosowanie wpisuje si¢ w ide¢ agroekologii oraz biologizacji
rolnictwa, zmierzajacych do redukcji stosowania nawozow syntetycznych i srodkéw ochrony roslin.

Celem badan bylo wykazanie r6znic w strukturze bakterii ryzosferowych marchwi (Daucus carota L.) oraz rzodkwi (Raphanus L.) po aplikacji
innowacyjnego bionawozu organicznego wytworzonego z tuski owsa z dodatkiem melasy oraz szczepu Trichoderma asperellum, przy zastosowaniu
analizy metagenomicznej genu kodujacego 16S rRNA.
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Podsumowanie

Stwierdzono, ze rodzaj rosliny modyfikowat zmiany ilosciowe i jakosciowe mikrobiomu bakteryjnego gleby. Uprawa marchwi sprzyjata obfitszemu rozwojowi typow
Chloroflexi, Acidobacteriota i Gemmatimonadota, natomiast rzodkwi Verrucomicrobiota, Planctomycetota, Firmicutes oraz Myxococcota. Réwniez dodatek bionawozu
wpltywal zar6wno na strukture mikrobiomu glebowego, jak i liczbe operacyjnych jednostek taksonomicznych (OTU). Przyczynit sie bowiem do stymulacji waznego z
punktu widzenia rolnictwa regeneratywnego rodzaju Nocardioides oraz obnizenia liczebnosci niektorych gatunkow oligotrofow, nalezacych do rzedu
Vicinamibacterales i Gaiellales oraz charakterystycznego dla gleb kwasnych gatunku KD4-96 (Chloroflexi), co moze s§wiadczy¢ 0 przesuni¢ciu warunkow srodowiska
glebowego w kierunku bardziej zasobnych. Na podstawie uzyskanych wynikow badan wykazano, ze $wiadomy dobor odpowiedniego bionawozu moze by¢ sprawnym
narzgdziem biologizacji rolnictwa oraz elementem wspierajagcym rewitalizacje zycia biologicznego gleby w kontekscie strategii Zielonego f.adu i rolnictwa
regeneratywnego.

Projekt finansowany ze srodkow Regionalnego Programu Operacyjnego — Lubuskie 2020 z dziatania 1.1. Badania innowacyjne RPLB.01.01.00-08 0004/18; ,, Opracowanie technologii
wytwarzania i stosowania innowacyjnych biopreparatow wspomagajgcych wzrost roslin” 2019-2021.



