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Laboratorium Bioinzynierii Biatka

Wyposazenie

Zestawy FPLC do chromatograficznego oczyszczania oraz
rozdzielania peptydow, biatek i kompleksow biatkowych:

e chromatograf cieczowy do zastosowan laboratoryjnych: AKTA PURIFIER
GE Healthcare Life Sciences

e chromatograf cieczowy do zastosowan laboratoryjnych: AKTA Pure GE
Healthcare Life Sciences

e System elektroforezy dwukierunkowej Ettan IPGphor 3 IEF GE Healthcare
Life Sciences

www.umcs.lublin.pl
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AKTA PURIFIER FLPC System

Chromatograf cieczcowy do zastosowan
laboratoryjnych o przeptywach do 50 ml/min:

— system chromatografii cieczowej, ktory dziata
z wiekszoscig kompaktowych kolumn filtracji
zelowej, HIC, chromatografii powinowactwa,

wymiany buforéw i wymiany jonowej itp.

Lokalizacja aparatu:
Katedra Biologii Molekularnej
ul. Akademicka 19, 20-033 Lublin

www.umcs.lublin.pl
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AKTA PURE GE Healthcare Life Sciences

Chromatograf cieczcowy AKTA PURE:

— system chromatograficzny, ktory moze bycC
stosowany do oczyszczania peptydow, biatek
| kwasow nukleinowych w skali mikrogramow,

— posiada mozliwos¢ podtgczenia wielu rodzajow
kolumn chromatograficznych. Wyposazony jest
w system czterech niezaleznie pracujgcych

pomp.

Lokalizacja aparatu:

Katedra Biologii Molekularnej
ul. Akademicka 19, 20-033 Lublin

www.umcs.lublin.pl
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System elektroforezy 2D Ettan IPGphor 3 IEF GE

System Ettan IPGphor 3 IEF GE

- W peini zintegrowany izoelektryczny system
ogniskowania  zoptymalizowany pod katem
zapewniania szybkosci i niezawodnosci rozdziatu
biatek na zasadzie réznic w ich pl.

Lokalizacja aparatu:
Katedra Biologii Molekularnej

ul. Akademicka 19, 20-033 Lublin

www.umcs.lublin.pl
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System dokumentacji BioRAD ChemiDoc MP

- Jest w petni funkcjonalnym narzedziem do
obrazowania i analizy zeli | western blot,

- zostat zaprojektowany z myslg o zastosowaniu
multipleksowego fluorescencyjnego western blot,
detekcji chemiluminescenciji, ogolnych zastosowan

w dokumentacji zelu oraz potrzeb w zakresie
obrazowania.
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Lokalizacja aparatu:

Katedra Immunobiologii

Osoba odpowiedzialna:

Prof. dr hab. Matgorzata Cytrynska

www.umcs.lublin.pl
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System dokumentacji BioRAD ChemiDoc
XRS+

jest oparty na technologi CCD o0 wysokie
rozdzielczosci 1 wysokie] czutosci oraz opcjach
modutowych, aby pomiesci¢ szerokg game probek |
obstugiwaC wiele metod detekcjii w tym
fluorescencje, kolorymetrie, densytometrie,
chemiluminescencje i chemifluorescencje,

system jest kontrolowany przez oprogramowanie
Image Lab.

Lokalizacja aparatu:
Katedra Immunobiologi
Osoba odpowiedzialna:
Dr hab. Roman Paduch, prof. UMCS

www.umcs.lublin.pl
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System dokumentacji QUANTUM Vilber
Lourmat

- jest narzedziem do obrazowania i analizy DNA oraz
biatek w zelach agarozowych i poliakrylamidowych,

- do obrazowania i analizy Southern i western blot,

- wyposazony w programy VisionCapt i BiolD (Vilber
Lourmat).

Lokalizacja aparatu:
Katedra Mikrobiologii Przemystowej i Srodowiskowe;

Pracownia nr 111A
Osoba odpowiedzialna:

Prof. dr hab. Monika Janczarek
www.umcs.lublin.pl



om0 Zestawy aparatow do analizy oddzialywan
miedzyczgsteczkowych wraz z oceng
kinetyki oddzialywan:

Aparat do pomiaru oddziatywania
metodg interferometrii warstwowej (BLI)
OctetRED 96 (ForteBIO)

- analiza oddziatywan
miedzyczasteczkowych wraz z oceng
parametrow kinetyki oddziatywan.

Lokalizacja aparatu:
Laboratorium Bioinzynierii Biatka,
ECOTECH COMPLEX

www.umcs.lublin.pl



®, 0 Zestawy aparatow do analizy oddzialywan
miedzyczgsteczkowych wraz z oceng

kinetyki oddzialywan:

Aparat do pomiaru oddziatywania
metodg termoforezy mikroskalowej
(MST): Monolith NT.115Pico

- analiza oddziatywan
miedzyczgsteczkowych wraz z oceng
parametrow kinetyki oddziatywan.

Lokalizacja aparatu:
Laboratorium Bioinzynierii Biatka,
ECOTECH COMPLEX

www.umcs.lublin.pl



®, 0 Zestawy aparatow do analizy oddzialywan
miedzyczgsteczkowych wraz z oceng

kinetyki oddzialywan:

Aparat do pomiaru oddziatywania
metodg termoforezy mikroskalowej
(MST): NT.LabelFree

- analiza oddziatywan
miedzyczasteczkowych wraz z oceng

parametrow kinetyki oddziatywan.

Lokalizacja aparatu:
Laboratorium Bioinzynierii Biatka,
ECOTECH COMPLEX

www.umcs.lublin.pl



om0 Zestawy aparatow do analizy oddzialywan
miedzyczgsteczkowych wraz z oceng
kinetyki oddzialywan:

Aparat do monitorowania zmian
strukturalnych w obrebie czgsteczek
biatkowych w gradiencie temperatury -
Prometheus NT.48 (Nanotemper)

- analiza profilu stabilnosci biatek,
okreslenie parametrow stabilnosci

termicznej w roztworze czgsteczek Lokalizacja aparatu:
biologicznych Laboratorium Bioinzynierii Biatka,
' ECOTECH COMPLEX

www.umcs.lublin.pl
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