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Laboratorium Analiz Strukturalnych — opiekunowie
aparatury

Koordynator: Prof. dr hab. Adam Choma, KGiM, pok. 202A, tel.: 81 537 5972, e-mail:
adam.choma@mail.umcs.pl

Opiekunowie aparatury:

dr hab. Iwona Komaniecka, prof. UMCS, KGIiM, pok. 219A, tel.: 81 537 5981, e-mail:
lwona.komaniecka@mail.umcs.pl - spektrometr SYNAPTG2-Si HDMS (Waters) oraz
chromatograf gazowy sprzezony ze spektrometrem mas GC-MS (Agilent Technologies)

dr hab. Adrian Wiater, prof. UMCS, KMPiS, pok. 102A, tel.: 81 537 5958, e-mail:
adrian.wiater@mail.umcs.pl - chromatograf cieczowy HPLC (Shimadzu)

dr hab. Mariusz Trytek, prof. UMCS, KMPiS, pok. 101A, tel.: 81 537 5933 , e-mail:
mariusz.trytek@mail.umcs.pl - chromatograf gazowy CP-3380 z detektorem
ptomieniowo-jonizacyjnym (Varian) oraz chromatograf gazowy GC-17A sprzezony ze
spektrometrem mas MS-QP500 (Shimadzu)
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Wysokorozdzielczy spektrometr
mas SYNAPT G2-Si HDMS
firmy Waters, z jonizacjg probek
w trybie ESI, MALDI i APCI (1).

System wysokosprawnej
chromatografii cieczowe]
ACQUITY UPLC, wraz z
detektorami TUV 1 RI, firmy
Waters (2).

Lokalizacja aparatu: pok. 0106Aa
www.umcs.lublin.pl



Oprogramowanie umozliwiajgce
obrazowanie tkanek technikg
MALDI Mass Spectrometry
Imaging (MALDI MSI)

Kriostat z wbudowanym
mikrotomem (Leica CM1950)
stuzgcy do przygotowywania
ultracienkich skrawkow z
zamrozonych preparatow (tkanki
roslinne i zwierzece), do analiz
technikg MALDI MSI.
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Laboratorium Analiz Strukturalnych - wyposazenie

d Spektrometr mas SYNAPT G2-Si HDMS to instrument hybrydowy
zawierajgcy analizatory: kwadrupolowy i czasu przelotu (TOF).

d Jest to narzedzie badawcze stuzace do pomiaru bardzo
doktadnych mas czgsteczkowych, co pozwala na jednoznaczne
okreslenie wzoru sumarycznego badanych zwigzkow.

4 Instrument jest wyposazony w rézne zrodta jonizacji prébek:

» elektro-rozpraszanie (ESI, z opcjg nano-ESI)
» jonizacja chemiczna pod cisnieniem atmosferycznym (API, APCI)

» jonizacja laserem w obecnosci matrycy (MALDI).
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d Spektrometr mas SYNAPT G2-Si HDMS jest dostosowany do
wspotpracy z chromatografem cieczowym (system ACQUITY UPLC,
wraz z detektorami: TUV | RI, z mozliwoscig wytworzenia gradientu
solwentow oraz z automatycznym dozowaniem i podajnikiem probek).

O Urzadzenie umozliwia fragmentacje wybranych jonéw (tryb pracy
MS-MS).

4 Instrument jest wyposazony w opcje analizy mobilnosci jonow o takiej
samej wartosci m/z (ion mobility spectrometry).

 Dodatkowe oprogramowanie umozliwia uzycie techniki MALDI do

obrazowania tkanek roslinnych i zwierzecych (MALDI Mass
Spectrometry Imaging).
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Spektrometr mas SYNAPT G2-Si HDMS ma szerokie zastosowanie do analiz zaréwno
zwiazkow niskoczasteczkowych, jak i do makromolekut (biatka), w tym do analiz
proteomicznych. Przy uzyciu tego instrumentu mozliwe sg analizy:

1. Lipidomiczne, w tym: analiza lipidow izobarycznych, glikolipidow, fosfolipidow, sfingolipidow.
Analizy strukturalne tych zwigzkow przez fragmentacje (MS-MS).

2. Glikomiczne - analiza zwigzkow typu: polisacharydy, oligosacharydy i lipopolisacharydy, w
tym: okreslanie wielkosci powtarzajgcych sie podjednostek w lipopolisacharydach, analiza
fragmentacyjna lipidu A oraz badanie dystrybucji kwasow ttuszczowych w lipidzie A, analizy
strukturalne poli- i oligosacharydow.

3. Proteomiczne: identyfikacja biatek metodg fingerprinting, sekwencjonowanie peptydow i biatek
(Top-Down, Bottom-Up).

4. Wyznaczanie mas czgsteczkowych z doktadnoscig pozwalajgcych na jednoznaczne
okreslenie wzoru sumarycznego mozliwie najwiekszych molekut.

5. Obrazowanie metodg MALDI Mass Spectrometry Imaging - dystrybucja sktadnikow w

badanej probce na poziomie tkanek.
www.umcs.lublin.pl
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6. Analiza posttranslacyjnej modyfikacji biatek: okreslenie struktury komponenty
glikanowej, wyznaczenie miejsca glikozylacji oraz fosforylacji biatek.

/. Badanie oddziatywan niekowalencyjnych biatek, tzw. non-denaturing mass
spectrometry, w tym: analiza mas kompleksow biatkowych w formie biatko-biatko,
biatko(enzym)-substrat, biatko-srodowisko (woda sole cukry betainy), biatko-ligand.
Badanie dysocjacji (denaturacja MS) kompleksow biatkowych z wykorzystaniem
zmiennych warunkow jonizacji wraz z mozliwoscig okreslania trwatosci kompleksow.
Zakres analizowanych mass od kilku do kilkuset kDa. System pozwala rowniez na
rozdziaty kompleksow biatkowych w warunkach natywnych.

8. Metabolomika oparta na analizach spektrometrycznych: profilowanie porownawcze
metabolitow, fingerprinting mikroorganizmow i roslin, identyfikacja w oparciu o HR-MS,
analiza porownawcza profili biatkowych organizmow.
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Osoby wykonujace analizy na spektrometrze SYNAPT (wykonywane analizy):

e dr hab. lwona Komaniecka (opcja: ESI-MS, MALDI-MS, MS-MS,; lipidy
btonowe, lipopolisacharydy, lipid A, oligosacharydy bakteryjne i grzybowe, inne
zwigzki niskoczgsteczkowe) KGiM, pok. 219A, e-mail:
lwona.komaniecka@mail.umcs.pl

« dr Przemystaw Grela (opcja: ESI-MS, nanoESI-MS, analiza biatek w
warunkach natywnych i denaturujgcych) KBM, e-mail:
przemyslaw.grela@mail.umcs.pl

« mgr Katarzyna Susniak (opcja: MALDI-MSI, MALDI-MS, MS-MS,
przygotowanie i obrazowanie tkanek roslinnych przy uzyciu techniki MALDI
MSI) KGIM, pok. 217A, e-mail: kasiasusniak@gmail.com

* mgr Anita Swatek (opcja ESI-MS, MALDI-MS; lipidy btonowe, inne zwigzki
niskoczgsteczkowe) KGIM, pok. 201A, e-mail: anita.swatek@mail.umcs.pl
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Chromatograf gazowy sprzezony ze
spektrometrem mas (GC-MS) firmy Agilent
Technologies, z jonizacjg elektronowg (EI)
oraz chemiczng (Cl), przy uzyciu metanu.
Gaz nosny: Hel 6.0. Kolumna kapilarna HP5-
MS.

» Aparat stuzy do analizy zwigzkow
przeksztatconych w lotne pochodne.

 Wykonywane analizy: analiza jakosciowa
| ilosciowa kwasow ttuszczowych, cukrow
oraz ich pochodnych.

« Oprogramowanie do analizy danych (Data
Analysis) wyposazone w wewnetrzng
baze NIST.08 oraz w biblioteke wiasna,
utworzong przez pracownikow KGiM.

Lokalizacja aparatu: KGiM, pok. 211Ab
Osoba odpowiedzialna:
dr hab. Iwona Komaniecka, prof. UMCS
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Chromatograf cieczowy (HPLC)
firmy Shimadzu (Kyoto, Japan).
Aparat jest wyposazony w
kolumny:

- Rezex RCM Monosaccharide
Pb?*,

- Rezex RSO Oligosaccharide Agt,
- Rezex PolySep™-SEC GFC-P

5000 (Phenomenex Torrence Lokalizacja aparatu: KMPiS, pok. 102A
’ ’ Osoba odpowiedzialna:
USA). dr hab. Adrian Wiater, prof. UMCS

« Wykonywane analizy: analiza
jakosciowa i ilosciowa mono-,
oligo- oraz polisacharydow.
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Chromatograf gazowy CP-3380 z
detektorem ptomieniowo-
jonizacyjnym (Varian).
Chromatograf gazowy GC-17A
sprzezony ze spektrometrem mas
MS-QP500 (Shimadzu).

Wykonywane analizy: analiza
Jakosciowa i ilosciowa
niskoczgsteczkowych zwigzkow
polarnych i niepolarnych.

Lokalizacja aparatow: KMPiS, pok. 101A
Osoba odpowiedzialna:
dr hab. Mariusz Trytek, prof. UMCS
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