Kierownik projektu prof. dr hab. Robert Hasterok ogtasza konkurs na
stanowisko doktoranta do realizacji projektu badawczego ,,CDKG/Ph1: czy
istnieje uniwersalny mechanizm regulujacy stabilnos¢ genomu u traw?”

Nazwa jednostki realizujacej projekt/miejsce pracy: Uniwersytet Slaski w Katowicach,
Wydziat Biologii i Ochrony Srodowiska, Katedra Anatomii i Cytologii Roélin

Rozpoczecie rekrutacji: czerwiec 2016 r.
Zakonczenie naboru: 2 wrzesnia 2016 r.

Typ projektu: HARMONIA — NZ, nr rejestracyjny projektu 2014/14/M/NZ2/00519 (projekt
badawczy realizowany w ramach wspodtpracy miedzynarodowej z Aberystwyth University
w  Wielkiej Brytanii i finansowany przez Narodowe Centrum  Nauki:
http://www.ncn.gov.pl/finansowanie-nauki/konkursy/typy)

Okres finansowania z projektu: maksymalny tgczny czas finansowania 21 miesiecy,
poczatek zatrudnienia: od pazdziernika / listopada 2016 r.

Warunki zatrudnienia: stypendium naukowe ze srodkdow projektu w wysokos$ci 3 000
PLN/miesigc. Otrzymanie stypendium finansowanego z projektu NCN nie wyklucza
mozliwosci ubiegania sie o inne, przewidziane dla doktorantéw formy wsparcia
stypendialnego. Miejsce do pracy wraz z komputerem stuzbowym. Mozliwo$é wyjazdéw
zagranicznych w celach badawczo — szkoleniowych.

Uwaga: kandydat, ktéry wygra konkurs na stanowisko doktoranta-stypendysty
w przedmiotowym projekcie, musi réwniez poddaé sie standardowej procedurze
rekrutacyjnej na studia doktoranckie w jezyku angielskim “Advanced methods in
biotechnology and biodiversity”, realizowane na Wydziale Biologii i Ochrony Srodowiska
Uniwersytetu Slgskiego w Katowicach. Szczegdty zwigzane z tym zagadnieniem znajduja sie
pod adresem mailowym  http://www.wbios.us.edu.pl/studia-w-jezyku-angielskim-
advanced-methods-in-biotechnology-and-biodiversity.html

Procedura naboru: przeprowadzana bedzie zgodnie z zasadami Regulaminu przyznawania
stypendiow naukowych dla mtodych naukowcéw w projektach badawczych,
finansowanych ze Srodkow Narodowego Centrum Nauki
http://www.ncn.gov.pl/sites/default/files/pliki/uchwaly-rady/2013/uchwala50 2013.pdf

Wymagania stawiane kandydatom:

+

Tytut zawodowy magistra biologii lub pokrewny ze specjalizacjg z zakresu cytogenetyki
molekularnej roslin, genetyki/biologii molekularnej roslin lub pokrewnej

Zainteresowanie pracy badawcza, motywacja do prowadzenia interesujgcych, ale
wymagajacych prac badawczych, gotowos¢ do rozwoju naukowego

Umiejetnos¢ samodzielnej pracy badawczej w zakresie wykonywania doswiadczen i analizy
ich wynikéw

Weryfikowana w trakcie rozmowy kwalifikacyjnej operacyjna znajomos$é jezyka
angielskiego


http://www.ncn.gov.pl/finansowanie-nauki/konkursy/typy
http://www.wbios.us.edu.pl/studia-w-jezyku-angielskim-advanced-methods-in-biotechnology-and-biodiversity.html
http://www.wbios.us.edu.pl/studia-w-jezyku-angielskim-advanced-methods-in-biotechnology-and-biodiversity.html

+ Mobilnos¢ - projekt jest prowadzony we wspotpracy naukowej z Uniwersytetem
w Aberystwyth w Wielkiej Brytanii, w ktérym wykonywane bedg niektére zadania
badawcze

+ Znajomos$¢ metodologii i doswiadczenie w zakresie rutynowych technik cytogenetycznych
(FISH, immunobarwienia) i molekularnych na materiale roslinnym lub zdolnos¢
jednoznacznego wykazania checi nabycia takich umiejetnosci i doswiadczenia

+ Mile widziane osiggniecia mtodego naukowca, w tym publikacje w renomowanych
wydawnictwach/czasopismach naukowych oraz wyrdznienia wynikajgce z prowadzonych
badan naukowych, stypendia, nagrody, a takze doswiadczenie naukowe zdobyte poza
macierzystg jednostkg naukowg w kraju lub za granica, warsztaty i szkolenia naukowe,
udziat w projektach badawczych

Opis projektu:

Stabilno$¢ genomu jagdrowego jest kluczowa dla istnienia eukariontow. U roslin, bedacych
czesto organizmami allopoliploidalnymi, jest to szczegdlnie istotne w wymiarze poprawnego
parowania i rekombinacji chromosomdéw homologicznych (homologéw) oraz supresji
prowadzgcego do zaburzen mejozy, a w konsekwencji obnizenia ptodnosci, parowania
chromosoméw homeologicznych (homeologdéw). W przypadku pszenicy zwyczajnej
ograniczenie rekombinacji wytgcznie do homologéw uwarunkowane jest obecnosciag
pojedynczego, dominujgcego locus Phl, zawierajgcego kilka kopii gendéw kodujgcych kinazy
cyklinozalezne (CDK), strukturalnie i funkcjonalnie zblizone do zakonserwowanej ewolucyjnie
klasy CDKG/CDK11. Wyniki niedawnych badan wykazaty, ze kinazy CDKG/CDK11 sg3
zaangazowane w proces parowania chromosomow u Arabidopsis thaliana. Wydaje sie zatem
prawdopodobne, ze w przypadku traw strukturalnie podobne do CDKG kinazy Ph1 mogg mieé
wptyw na analogiczne procesy zwigzane z parowaniem, przyczyniajgc sie tym samym do
zwiekszenia stabilnosci genomu.

Celem projektu ,CDKG/Ph1: czy istnieje uniwersalny mechanizm regulujacy stabilnos¢
genomu u traw?” jest zweryfikowanie hipotezy, czy w przypadku traw wyewoluowat
mechanizm stabilnosci genomu oparty na aktywnosci CDK. Allotetraploidalny obiekt analiz,
Brachypodium hybridum (2n=30), posiada liczne odpowiednie dla proponowanych badan
cechy modelowe, takie jak niewielki (ok. 600 Mpz) i w najblizszym czasie zsekwencjonowany
genom jadrowy oraz dobrze poznane tto filogenetyczne. Wymienione cechy, w potgczeniu
z szybko i stale sie powiekszajgcyg sie bazg zasobdw i narzedzi badawczych, stwarzaja
w przypadku tego gatunku niezwykle atrakcyjng platforme eksperymentalng, umozliwiajaca
nie tylko ztozone analizy z zakresu cytogenetyki molekularnej, ale takze w réznych innych
obszarach biologii. B. hybridum charakteryzuje sie pefng ptodnoscia, a obecnosé
15 biwalentéw w trakcie metafazy | i regularny przebieg mejozy sugerujg wytacznie parowanie
chromosoméw homologicznych.

W wymiarze badan podstawowych, proponowany projekt jest wazny dla lepszego
poznania proceséw odpowiedzialnych za stabilnos$¢ genetyczng allopoliploidéw. Odkrycie
u innych allopoliploidalnych traw zaréwno mechanizmdéw podobnych, jak i odmiennych od
wystepujgcego u pszenicy bedzie miato istotne znaczenie dla bardziej dogtebnego zrozumienia
funkcjonalnych ograniczen ewolucji mechanizmow stabilizujgcych roslinny genom jadrowy.
W dalszej perspektywie moze to mie¢ takie pewne przetozenie praktyczne w sensie



mozliwosci opracowywania lepszych strategii i narzedzi sztucznego otrzymywania nowych
mieszancow oraz ulepszania gatunkéw juz istniejgcych (np. pszenica, owies) poprzez
introgresje pozadanych cech z dzikich gatunkéw pokrewnych. Projekt ten pozwoli takze na
opracowanie technologii i umiejetnosci umozliwiajgcych w przysztosci kompleksowa analize
innych genow.

Sktadanie zgtoszen: do 2 wrzesnia 2016 r.

Osoby zainteresowane udziatem w realizacji projektu proszone sg o przestanie listu
motywacyjnego, CV oraz wszystkich zatgcznikdw potwierdzajgcych posiadanie wymaganych
kwalifikacji, a takze dwodch listow referencyjnych wraz danymi kontaktowymi osdb
udzielajgcych kandydatowi rekomendacji na adres mailowy kierownika projektu prof. dr hab.
Roberta Hasterok: robert.hasterok@us.edu.pl w postaci zbiorczego pliku w formacie PDF.
Prosimy o zatytutowanie maila "Harmonia 2015 — PhD student", a takze o umieszczenie w jego
tresci nastepujacej informac;ji:

"Wyrazam zgode na przetwarzanie moich danych osobowych zawartych w zgfoszeniu dla
potrzeb rekrutacji, zgodnie z ustawa z dnia 29 sierpnia 1997 roku o ochronie danych
osobowych. (Dz. U. 22002 r. Nr 101, poz. 926 z pozn. zm.)"

Brak jednoznacznie wyrazonej zgody na przetwarzanie danych osobowych spowoduje, ze
Panstwa zgtoszenie nie zostanie uwzglednione w dalszych etapach procedury rekrutacyjnej.

Osoby zakwalifikowane do dalszych etapow rekrutacji, zostang drogg e-mailowg zaproszone
na rozmowe kwalifikacyjng w jezyku angielskim, potaczong z wygtoszeniem 20 minutowego
referatu prezentujgcego sylwetke i dotychczasowy profil badan kandydata.

Zapraszamy do sktadania zgtoszen. Jednoczesnie zastrzegamy sobie prawo do odpowiedzi
jedynie na wybrane zgtoszenia. Terminy rozmow kwalifikacyjnych zostanqg podane
wybranym kandydatom indywidualnie


mailto:robert.hasterok@us.edu.pl

